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A Dengue é uma doença viral causada por um flaviv́ırus transmitido por artrópodes do gênero
Aedes. A picada do mosquito fêmea da espécie Aedes aegypti, contaminada por este v́ırus, é que
transmite a doença para os humanos. Essa enfermidade constitui um grande problema de saúde
pública em muitas regiões tropicais e subtropicais do mundo, em que essa espécie de mosquito está
presente [10].

O controle da doença se dá basicamente diminuindo a quantidade de mosquitos, através de
dedetização e, principalmente, da eliminação de posśıveis criadouros. Os fatores sazonais, como
temperatura e pluviosidade, influenciam diretamente na quantidade de criadouros potenciais dis-
pońıveis, influenciando assim na dispersão da doença. Além disso, os fatores climáticos também
alteram o ciclo de vida e o comportamento dos mosquitos [6, 8].

As variáveis climáticas não são as únicas que podem alterar a propagação da dengue. A
mobilidade humana, por meio de viagens e transportes urbanos, contribuem para a disseminação
de doenças infecciosas como a dengue, uma vez que nessas viagens o v́ırus pode ser transportado
de uma região para outra [1, 2, 4, 6].

Este trabalho teve como objetivo investigar os efeitos da temperatura e da mobilidade humana
na transmissão da dengue. Para isso, foi utilizado um modelo matemático compartimental de
equações diferenciais ordinárias não-lineares. Para se estudar a influência da mobilidade humana,
o ambiente, inicialmente considerado cont́ınuo, foi discretizado, ou seja, dividido em fragmentos,
śıtios ou patches.

A população humana de cada patch i foi dividida em humanos suscet́ıveis (HSi), infectados
(HIi) e recuperados (HRi). A população de mosquitos foi dividida em adultos e não adultos (ovo,
larva e pupa). A população de mosquitos adultos foi subdividida, para cada patch, em suscet́ıveis
(MSi) e infectados (MIi) e os não adultos foram representados por Ai.

Foi realizada a análise de estabilidade do modelo para dois patches, determinando-se os números
reprodutivo básico (R0) e o básico de descendência (Q0). Simulações numéricas foram realizadas
para os casos: Q0 < 1, Q0 > 1 e R0 < 1, Q0 > 1 e R0 > 1, com o intuito de ilustrar a
convergência dos pontos de equiĺıbrio obtidos na análise. Para a mobilidade foram simulados os
casos unidirecional, bidirecional simétrica e assimétrica. A influência da temperatura foi ilustrada
por meio de parâmetros, como indicado por [3].

Espera-se que este tipo de análise possa contribuir para um melhor entendimento da dispersão
de doenças causadas por vetores, na tentativa de buscar as melhores estratégias de controle.
Pretende-se estender essa análise considerando outros fatores climáticos, como a pluviosidade,
para tornar o modelo ainda mais reaĺıstico.
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