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1 Introducao

Muitos pesquisadores tém explorado o dogma central da genética a partir de um ponto
de vista da transmissao de informacao, cuja premissa central é de que os genes sejam
perpetuados sob a forma de sequéncias de dcidos nucleicos e gerados como proteinas [2].

Neste trabalho, buscamos estabelecer conexoes entre um sistema de comunicacao padrao
e um sistema de comunicacao biolégico, cujo objetivo é reproduzir, identificar e classificar
as sequéncias de DNA. Para tal estudo é necessario utilizar conceitos de Algebra Abstrata,
e as caracteristicas de cada um desses modelos desde o emissor até o receptor, identificando
o elo entre tais elementos.

2 Materiais e Métodos

No processo de transmissao de informagoes com o uso de meios analdgicos utilizam-se
codigos. Esse método passou a ser utilizado no século XX, a partir dos computadores
que transmitem varias informacoes em um espacgo curto de tempo. Claude Shannon, foi
o criador da teoria moderna dos cédigos, sendo de suma importancia para a criacao da
teoria dos cédigos corretores de erros.

Juntamente com a drea tecnoldgica, especificamente na drea de transmissao de dados,
tém-se inumeras ferramentas matematicas que possibilitam tais transmissoes de mensa-
gens. Consequentemente, serd que essa estrutura tedrica dos codigos corretores de erros
elaborada pelo homem pode contribuir em aplicagoes biolégicas envolvendo a comunicagao
genética? A aplicabilidade das estruturas algébricas tem sido alvo de diversos estudos, cujo
intuito é representar matematicamente o que o mundo biolégico realiza [3].

Atualmente, pesquisas buscam fazer analogias entre o sistema de comunicagao padrao
com a informacao biolégica, centralizando em trés linhas de pesquisa: teoria da informagao
genética, teoria da comunicagao genética e codificagao genética, [1] e [4]. Este trabalho tem
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como objetivo realizar um estudo sobre tais analogias, comparando modelos ja existentes,
desencadeando na elaboracao de um Trabalho de Conclusao de Curso, na Universidade
Federal de Alfenas (UNIFAL-MG).

3 Resultados e Discussoes

Ao apresentarmos as semelhancas existentes entre a teoria de comunicagbes com o
dogma da biologia molecular, percebeu-se que os pesquisadores desenvolveram em seus
modelos diversas informacoes sobre aspectos tedricos do sistema genético e, alguns busca-
ram suprir limitagoes nao abrangidas em outros modelos, limitacoes estas que corroboram
com os resultados apresentados nos trabalhos de [1] e [4], cujo sistema de codificagdo
biolégico consiste de um codificador e de um modulador construidos através de estruturas
algébricas (anel e extensao de Galois), relacionando com o sistema de comunicacao padrao.

4 Conclusoes

Um dos grandes desafios na comunidade cientifica, é analisar a existéncia de uma
estrutura matematica relacionada com o DNA. Sendo assim, identificamos interessantes
relagoes e conexoes, mostrando um elo entre sistema de comunicagao, estruturas algébricas
e elementos bioldgicos, para que haja uma contribuicao expressiva em uma area de pes-
quisa em franca expansao, fazendo com que a biologia se torne uma ciéncia fundamentada
teoricamente em conceitos matemaéticos.
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