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Dengue é uma doenca transmitida por mosquitos do género Aedes e que, atualmente,
causa grande preocupacao com relacido a seus efeitos na saide publica. A dengue tem
como agravante o fato de que hé vérios sorotipos que circulam de forma simultanea em
diferentes dreas [1,4].

A emergéncia e reemergéncia de epidemias instiga o estudo do comportamento de
doencas infecciosas e, como ferramentas experimentais, é uma pratica comum usar modelos
matemadticos e simulagoes computacionais para estudar a disseminacao das doencas [2].
Deste modo, o objetivo deste trabalho é simular computacionalmente a dinamica da dengue
em areas urbanas por meio de um modelo utilizando autématos celulares probabilisticos
e modelagem baseada em agentes.

No modelo computacional utilizado, humanos e mosquitos sao distribuidos em uma
matriz ambiente que tem a func@o de representar a regiao de estudo. Considera-se que
os diferentes sorotipos de dengue (DENV-1, DENV-2, DENV-3 ¢ DENV-4) podem ser
transmitidos uma mesma area de forma simultanea.

Para o voo do mosquito, utiliza-se dados de satélite da regiao para qual a simulacao
foi realizada. A area é composta por diferentes elementos, como vegetacao, casas, prédios,
solo exposto e pavimentagao, identificadas por meio da assinatura espectral de cada pixel
da imagem de satélite. Considera-se que o mosquito tende a voar para sitios que sao mais
propicios para sua reprodugao, como os que podem armazenar agua. Fm modelagem, tal
técnica de caminhada aleatéria com tendéncia é denominada ”ruido congelado”.

Os resultados preliminares mostram a presenca de diferentes picos de doengas ao longo
do tempo (Figura 1). Tais picos representam a variagao ciclica da dengue, caracterizada
por um ano com incidéncia elevada seguido por um ano com baixa incidéncia devido a
fatores como a imunidade populacional [3].

Para esta simulacao, iniciou-se com dois sorotipos de dengue na drea (picos iniciais na
Figura 1), com a possibilidade de novas doengas atingirem a populagao, que é imune aos
novos sorotipos, ao longo do tempo de simulagao (picos finais na Figura 1). Este resultado
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representa a forma progressiva com a qual os sorotipos de dengue entraram no territério
brasileiro. Ao nivel de simulacdo, ndo considerou-se diferenca em qualquer aspecto na
infeccao pelos 4 tipos da doenga. Ainda, a alta porcentagem de humanos infectados é
justificada pela escala de simulacao, que é ao nivel de um quarteirao.
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Figura 1: Gréafico da porcentagem de humanos infectados com os quatro sorotipos de dengue ao
longo do tempo de simulagao.

Por meio dos resultados obtidos, espera-se analisar a influéncia do ambiente na dis-
seminacao da dengue, o que poderd permitir a previsao do comportamento de epidemias
futuras e antecipar a adocao de medidas para sua erradicacao baseado nas caracteristicas
ambientais de cada drea. De tal forma, almeja-se que este trabalho possa contribuir para
estudos futuros de propagacao de doencas e auxiliar na prevencao e previsao de epidemias,
constituindo uma ferramenta auxiliar na tomada de decisdo de 6rgaos responsaveis pela
satde publica.
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