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RESUMO

O HIV (human immunodeficiency virus), responsavel pela AIDS, vem se tornando a cada dia uma
ameaca maior a populacdo, uma vez que ao entrar no organismo humano seu desenvolvimento e reprodugdo
se dao de uma maneira rapida e em larga escala. Tendo em vista o problema acima, a pesquisa ¢ baseada
em andlises computacionais do modelo matemaético abaixo, apresentado em [6] por Magalhdes, Thomé,
Pastore e Yang, com uso do software MATLAB®:

SRS SR

N,

a

Az — fa® — By
Boxv — flyY — PyYZa
kv,uyy — HoU — PyU2Zq
Ay = poz — Brzv
Bzzv — pzzq

As variaveis e os parametros utilizados no modelo (1) estdo descritos na tabela a seguir.

)

Varidveis

Células T CD4+ (suscetiveis) z || Células T CD4+ infectadas pelo HIV y
HIV livres no organismo v || Células de defesa T CD8+ especificas parao HIV 2
Células de defesa ativadas Zq

Pardmetros

Mortalidade das células suscetiveis Lo || Mortalidade das células infectadas fy
Mortalidade do virus I || Mortalidade das células defesa L
Taxa de suprimento das células suscetiveis A, || Taxa de suprimento das células de defesa AL
Taxa de infec¢do do virus 0By || Taxa de ativagio da resposta imunoldgica 5.
Virus liberados por uma célula infectada k, || Taxa de destruicdo de células infectadas Dy
Taxa de destrui¢do dos virus Do

Por meio da introdugdo de duas novas varidveis de controle, u; € ug, a0 modelo (1) é possivel simular
o tratamento do HIV no organismo humano. As novas varidveis de controle u; € us assumem valores
no intervalo [0, 1], onde o valor zero significa a auséncia de tratamento e o valor unitdrio representa o
tratamento com 100% de eficiéncia. Analisando a variacdo dessas varidveis de controle, que podem ser
interpretadas como as dosagens dos medicamentos do coquetel, € possivel alterar o comportamento das
células infectadas, das células suscetiveis existentes no organismo, das células de defesa especificas, do
HIV livre no organismo e das células de defesa ativadas.

Sendo assim, este trabalho busca interpretar as reagdes obtidas pelo organismo humano com o uso de
medicamentos que amenizam o desenvolvimento do HIV. Isso se deve ao fato das drogas que compdem
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0s coquetéis serem as responsdveis pelo bloqueio das células infectadas, impedindo que elas produzam
0s virus.
Introduzindo as variaveis de controle 11 € uo no modelo (1), obtemos:

T = A — pgx — (1 —up)Byav

g = (1—u1)Borv — piyy — PyYza

voo= (1 - UQ)kv/vLyy — MoV — PyUZq ()
Z = Ay — gz — fBrzv

2 = ﬁzzv — HzZa

Vale a pena ressaltar, que podemos minimizar a quantidade de drogas (medicamentos) que sdo minis-
trados aos pacientes. Com os dados obtidos nas simula¢des numéricas, podemos concluir que o aumento
na quantidade de drogas, a partir de um certo momento, ndo traz um ganho considerdvel ao tratamento
(efic4cia abaixo de 10%).
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