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A dengue é uma doenca infecciosa causada por um virus transmitido principalmente pelo mos-
quito Aedes aegypti, existem quatro sorotipos do virus da dengue, DEN-1, DEN-2, DEN-3 e DEN-4,
além de intmeros gendtipos, que sao as cepas dos sorotipos, dentre elas tem o gendtipo asiatico-
americano que chegou no Brasil em 2022. O mosquito Aedes Aegypti, é originario da Africa, foi
se adaptando ao ambiente urbano e se espalhando durante a colonizagao ainda em forma de larva
por meio de depositos artificias [1, 3.

A modelagem epidemiologica é uma ferramenta de grande importancia para a compreensao da
proliferacao de doengas e pode ser utilizada para avaliar os efeitos de controles sobre essa dindmica
de transmissao [2, 4].

Este trabalho analisa a eficiéncia da vacina na dindmica de transmissao da dengue por meio de
simulagdes numéricas realizadas no software octave. O modelo é descrito por equagoes diferenciais
ordinérias e considera o modelo SI para a dindmica do vetor e o modelo SIR para a dindmica da
populagao humana, a qual incorpora a evolucao para a dengue hemorragica.

O modelo da dindmica da transmissao da dengue com vacinacao é descrito abaixo:
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em que Mg, M; sao a quantidade de mosquitos suscetiveis e infecciosos, respecivamente, e Hg,
H;, Hpy, Hr e Hy sdo a quantidade de humanos suscetiveis, infecciosos, infecciosos com dengue
hemorragica, recuperados e vacinados, respectivamente, e a representagao dos parametros sao dados
abaixo:

& representa a taxa de crescimento intrinsica do mosquito;

K representa a capacidade de suporte do mosquito;

Bar representa a taxa da forga de infec¢ao dos mosquitos;

Bu representa a taxa da forga da infeccado dos humanos;

s representa a taxa de mortalidade dos mosquitos;

1LHs representa a taxa de natalidade/mortalidade dos humanos;
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Wpn representa a taxa de letalidade da dengue hemorrégica;

v representa a taxa de humanos infectados que se recuperam;

« representa a taxa de humanos infectados que evoluem para a dengue hemorragica;

w representa a taxa de humanos infectados com a dengue hemorragica que se recuperain;

o representa a taxa de vacinagao.

Um cenério em que a doenca invade a populacao é estabelecido, determinando que o sistema
fique em equilibrio endémico, e partir deste cenério, a vacinagao é incluida. Na Figura 1 ha duas
das simulacdes, em que foram utilizados os valores dos parametros ¢ = 3,1073, K = 10000000,
Bar = 0,05, B = 0,04, ppr =2 x 1073, pps =4 x 1074, upp =2 x 1074, v = 0,125, a = 0, 0125,
w=0,15e0=0,01.
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Figura 1: Solugdo dos Humanos Infecciosos. Fonte: dos autores

Pelos resultados dessa pesquisa, verificou-se que a vacina é um controle eficiente, reduzindo o
pico epidémico e mortes por dengue hemorragica, além disso, indicou-se que a populagao ficara
livre da doenca na coexisténcia da populagao de mosquitos.
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